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Введение. Одно из наиболее опасных заболеваний подсолнечника — ложная 

мучнистая роса (ЛМР), вызываемая оомицетом Plasmopara halstedii (Farl.) Berl. & De Toni. 

Может проявляться в виде сильных эпифитотий (массовое поражение растений более 40% и 

потери урожая свыше 20% квалифицируется уже как эпифитотия). Исследования [1] 

доказывают, что при благоприятных для развития патогена условиях потери урожая могут 

доходить до 70% или почти полностью уничтожить урожай. Поражение возбудителем 

заболевания нарушает процессы жизнедеятельности растений (фотосинтез, дыхание, 

транспирацию, обмен веществ), что приводит к снижению продуктивности, ухудшению 

товарных и посевных качеств семян. Таким образом, сводятся на нет почти все усилия 

ученых, затраченные на создание селекционного материала. Результаты, полученные в 

зарубежных и отечественных исследованиях [2, 3], демонстрируют эффективность 

молекулярных методов для идентификации генов устойчивости к P. halstedii (Pl). Показано 

[4], что наличие специфических аллелей генов Pl коррелирует с резистентностью растений 

к P. halstedii. Однако остается актуальной проблема идентификации эффективных ПЦР-

маркеров генов Pl, которые могут быть использованы в селекционной практике. 

 

Основная часть. В рамках исследования проведено фенотипирование 52 образцов 

подсолнечника, выращенных Кубанской опытной станции − филиале ВИР в условиях 

естественного инфекционного фона и генотипирование 18 образцов с применением 

молекулярных маркеров, ассоциированных с генами устойчивости. 

Фенотипическая оценка включала визуальный анализ степени поражения растений, 

симптомов и влияния заболевания на рост и продуктивность. Генотипирование 

проводилось с помощью полиморфных SSR-маркеров: HA77, HA4011, ORS610, ORS707, 

ORS716, ORS822 [5,6], сцепленных с генами, контролирующими устойчивость к ложной 

мучнистой росе: Pl13, Pl8, Parg, Pl8. 

В результате полевой оценки было выявлено 24 устойчивых и 28 не устойчивых к ЛМР 

образцов подсолнечника. Для молекулярно-генетического анализа отобрано 18 образцов, 

из которых 12 были устойчивыми и 6 — неустойчивыми. 

У устойчивых образцов (СМ13, ТА 6463, ВИР 183, ВИР 220) были обнаружены следующие 

SSR-маркеры: 

 • HA77 и ORS822, сцепленные с геном Pl13; 

 • HA4011 и ORS707, сцепленные с геном Pl8; 

 • ORS610 и ORS716, сцепленные с геном Parg. 

У неустойчивых образцов (М/64/223, ВИР480 Rf) были обнаружены следующие SSR 

маркеры: 

• ORS822, сцепленный с геном Pl13; 

• HA77 сцепленный с геном Pl13; 

• HA4011 сцепленный с геном Pl8; 

• ORS716, сцепленный с геном Parg; 

Результаты исследования показали наличие корреляции между устойчивостью 

образцов подсолнечника в полевых условиях и наличием SSR-маркеров генов Pl.  

Выявлены образцы с высокой устойчивостью (СМ13, ТА 6463, ВИР 183, ВИР 220), 

обладающие маркерами генов устойчивости: 

 • Pl13 (HA77, ORS822), 



 • Pl8 (HA4011, ORS707), 

 • Parg (ORS610, ORS716). 

Оптимальным решением для селекционных программ является интеграция данных 

фенотипирования и генотипирования, что позволит ускорить процесс создания новых 

устойчивых гибридов. Кроме того, применение маркер-ассоциированной селекции может 

значительно повысить эффективность традиционных методов отбора. 

 

Выводы. Результаты генотипирования с использованием подтвердили связь между 

устойчивостью образцов подсолнечника к ложной мучнистой росе и наличием в их генотипах 

диагностических SSR-маркеров генов Pl. Внедрение данного подхода в селекционные 

программы позволит сократить сроки выведения новых сортов и гибридов подсолнечника и 

снизить затраты на проведение полевых испытаний. Дальнейшие исследования будут 

направлены на расширение базы данных генотипов и фенотипов, а также на апробацию новых 

молекулярных маркеров генов Pl для более точного отбора генотипов, устойчивых к ЛМР. 
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