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Введение: Лиофилизация микроорганизмов является ключевым процессом для 
обеспечения стабильности и сохранения их биологической активности при длительном 
хранении. Оптимизация условий данного процесса имеет решающее значение для 
повышения эффективности биотехнологических приложений. Ряд исследований 
подчёркивает актуальность проблемы и демонстрирует возможности совершенствования 
технологии лиофилизации. Так, авторы работы [1] показали, что активация системы quorum 
sensing посредством N-ацил-гомосериновой лактона способствует улучшению 
долговременного сохранения анаммокс микроорганизмов при вакуумной лиофилизации. 
Ранние исследования [2] продемонстрировали, что жизнеспособность лиофилизированных 
культур сохраняется даже после двадцатилетнего хранения. Кроме того, исследователи [3] 
выявили критическую роль водной активности и аморфного состояния для оптимального 
сохранения лактобактерий, а [4] предложили использование наностенных материалов для 
создания новых пробиотических продуктов. Дополнительные данные [5] свидетельствуют о 
возможности быстрой оптимизации формулировок для замораживания и сушки белков, в то 
время как [6] подтвердили перспективность современных подходов для длительного 
сохранения анаммокс бактерий. Эти результаты обуславливают необходимость разработки 
автоматизированной системы анализа научных публикаций для извлечения ключевых 
параметров лиофилизации, что и является целью данной работы. 

Основная часть: Предложенная в исследовании система автоматического анализа 
научных публикаций включает три ключевых этапа: 1) предварительная обработка 
текстовых данных. На данном этапе осуществляется автоматическая фильтрация 
публикаций с выделением релевантной информации, содержащей ключевые запросы, что 
позволяет существенно сократить объём данных для дальнейшего анализа; 2) извлечение 
информации. С использованием больших языковых моделейх [7–9] и алгоритмов машинного 
обучения происходит точное распознавание и извлечение параметров, характеризующих 
процесс лиофилизации. 3) постобработка и структурирование данных. Извлечённая 
информация преобразуется в удобный для анализа формат, что позволяет проводить 
сравнительный анализ и выявлять оптимальные условия для проведения лиофилизации 

Заключение: Представленный в работе метод автоматического анализа научных 
публикаций демонстрирует значительный потенциал для оптимизации процесса 
лиофилизации микроорганизмов. Применение данного подхода позволяет оперативно 
выявлять ключевые параметры, что способствует улучшению качества и долговременности 
хранения биоматериалов. Перспективным направлением дальнейших исследований является 
интеграция модулей для распознавания графической информации, что позволит расширить 
функциональные возможности системы и повысить точность извлекаемых данных. 
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